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30017447.m  MATGRSPCFYIEELNKYQQKNGVEVRYCELAKTGPPHNFRFTYQVIIDDKEYPKAEGRSKKEAKNAAAKLALEIINKDRKSVSFSSQLTTNIPEGPPIENYIGRLNTISQKKNLCVTYEECKSKGDGPEGFHYICKIGQEEYGSGVGSTKQEAKQLAAKLAYEKIESET~~~~~~~MRDGFSAACGDVERNSPAVSTSSS 
PKR.h       MAGDLSAGFFMEELNTYRQKQGVVLKYQELPNSGPPHDRRFTFQVIIDGREFPEGEGRSKKEAKNAAAKLAVEILNKEKKAVSPLLLTTTNSSEGLSMGNYIGLINRIAQKKRLTVNYEQCASGVHGPEGFHYKCKMGQKEYSIGTGSTKQEAKQLAAKLAYLQILSEETSVKSDYLSSGSFATTCESQSNSLVTSTLAS 
6755160.m   MASD~TPGFYMDKLNKYRQMHGVAITYKELSTSGPPHDRRFTFQVLIDEKEFPEAKGRSKQEARNAAAKLAVDILDNENK~~~~VDCHTSASEQGLFVGNYIGLVNSFAQKKKLSVNYEQCEPNSELPQRFICKCKIGQTMYGTGSGVTKQEAKQLAAKEAYQKLLKSP~~~~~~~~~~~~~~PKTAGTSSSVVTSTFSG 
9506993.m   MASD~TPGFYVDKLNKYSQIHKVKIIYKEISVTGPPHDRRFTFQVIIEEREFPEGEGRSKQEAKNNAAKLAVEILDNENK~~~~VDSHTDASEQGLIEGNYIGLVNSFAQKENLPVNFELCDPDSQLPHRFICKCKIGQTTYGTGFGANKKEAKQLAAKNAYQKLSEKS~~~~~~~~~~~~~~PSKTG~~~~FVTSLSSD 
2phk_PHK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1l3r_PKA    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GNAAAAKKGXEQESVKEFLAKAKEDFLKKWETP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2erk_Erk2   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AHHHHHHMAAAAAAGPEMVRG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jwh_CKII   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSGPVPSRARVYTDVNTHRPREYWDYES~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EDPSLDRPFISEGTTLKDLIYDMTTSGSGSGLP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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30017447.m  ESPSENGFSTNASERSDNNSGTLNSSSVSPGDGSRNNSRKVKRSLAPTFVSPVKTEGNIYSVNERLFNDFTEVTPIGSGGFGQVFKAKHRIDKKTYVIKCVKYNSEK~~VEREVKALATLNHPNIVHYHNCWDG~~HDYD~~~~~~~~~~~~~~PEQSLN~~SSRSK~~TRCLFIQMEYCDKGTLDQWIEKRRG~~~~~K 
PKR.h       ESSSEGDFSADTSEIN~SNSDSLNSSSLLMN~GLRNNQRKAKRSLAPRFDLPDMKET~KYTVDKRFGMDFKEIELIGSGGFGQVFKAKHRIDGKTYVIKRVKYNNEK~~AEREVKALAKLDHVNIVHYNGCWDG~~FDYDPETSDDSLESSDYDPENSKN~~SSRSK~~TKCLFIQMEFCDKGTLEQWIEKRRG~~~~~E 
6755160.m   FSSSS~~~SMTSNGVSQSAPGSFSSENVFTN~GLGENKRKSGVKVS~~~~~PDDVQRNKYTLDARFNSDFEDIEEIGLGGFGQVFKAKHRIDGKRYAIKRVKYNTEK~~AEHEVQALAELNHVNIVQYHSCWEG~~VDYD~~~~~~~~~~~~~~PEHSMS~DTSRYK~~TRCLFIQMEFCDKGTLEQWMRNRNQ~~~~~S 
9506993.m   FSSSS~~~SITSNSASQSASG~RDFEDIFMN~GLRE~KRKSGVKVP~~~~~SDDVLRNKYTLDDRFSKDFEDIEEIGSGGFGQVFKAKHRIDGKTYAIKRITYNTKK~~AKREVQALAELNHANIVQYRVCWEGEDYDYD~~~~~~~~~~~~~~PENSTNGDTSRYK~~TRCLFIQMEFCDKGTLQQWLEKRNR~~~~~S 
2phk_PHK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GFYENYEPKEILGRGVSSVVRRCIHKPTCKEYAVKIIDVTGGGSFSAEEVQELREATLKEVDILRKVSGH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PNIIQLKDTYET~~NTFFFLVFDLMKKGELFDYLTEKVT~~~~~L 
1l3r_PKA    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SQNTAQLDQFDRIKTLGTGSFGRVMLVKHKESGNHYAMKILDK~~~~~~~~QKVVKLKQIEHTLNEKRILQAVN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FPFLVKLEFSFKD~~NSNLYMVMEYVAGGEMFSHLRRIG~~~~~~~ 
2erk_Erk2   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QVFDVGPRYTNLSYIGEGAYGMVCSAYDNLNKVRVAIKKISPFEHQTYCQRTLREIKILLRFRHENIIG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~INDIIRAPTIEQ~~MKDVYIVQDLMET~~~~DLYKLLKT~~~~~Q 
1jwh_CKII   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HVVEWGNQDDYQLVRKLGRGKYSEVFEAINITNNEKVVVKILKPVKKK~~~~KIKREIKILENLRGG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PNIITLADIVKDPVSRTPALVFEHVNNTDFKQLYQTLT~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LLVQRTIARTIVLQESIGKGRFGEVWRGKWR~~GEEVAVKIFSSREER~~SWFREAEIYQTVMLRHENILG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FIAADNKDNGTWTQLWLVSDYHEHGSLFDYLNRYTVTVEGMI 
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30017447.m  KPDKRLALDFFQQITTGVHYIHSEQLIHRDLKPGNIFLVAMT~QNKIGDFGLVTYLKNDET~~~~~RTSKKGTLRYMSPEQLSSV~~~~~KDYGNEVDIYALGLILAELLHICLTSLETQKFFDD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LRNGRL~~DVFDDKE~~~KDLLEKLLSVDPKKRPTASEILK~~~ 
PKR.h       KLDKVLALELFEQITKGVDYIHSKKLIHRDLKPSNIFLVDTK~QVKIGDFGLVTSLKNDGK~~~~~RTRSKGTLRYMSPEQISS~~~~~~QDYGKEVDLYALGLILAELLHVCDTAFETSKFFTD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LRDGIIS~DIFDKKE~~~KTLLQKLLSKKPEDRPNTSEILR~~~ 
6755160.m   KVDKALILDLYEQIVTGVEYIHSKGLIHRDLKPGNIFLVDER~HIKIGDFGLATALENDGKS~~~~RTRRTGTLQYMSPEQ~LFL~~~~~KHYGKEVDIFALGLILAELLHTCFTESEKIKFFES~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LRKGDFSNDIFDNKE~~~KSLLKKLLSEKPKDRPETSEILK~~~ 
9506993.m   QEDKALVLELFEQIVTGVDYIHSKGLIHRDLKPGNIFLVDEK~HIKIGDFGLATALENDGNP~~~~RTKYTGTPQYMSPEQKSSL~~~~~VEYGKEVDIFALGLILAELLHICKTDSEKIEFFQL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LRNGIFSDDIFDNKE~~~KSLLQKLLSSKPRERPNTSEILK~~~ 
2phk_PHK    SEKE~~TRKIMRALLEVICALHKLNIVHRDLKPENILLDDDM~NIKLTDFGFSCQLDPGEK~~~~~LREVCGTPSYLAPEIIECSMNDNHPGYGKEVDMWSTGVIMYTLLAGSPPFWHRKQMLMLRMIM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SGNYQFGSPEWDDYSDTV~~~KDLVSRFLVVQPQKRYTAEEALA~~~ 
1l3r_PKA    RFXEPHARFYAAQIVLTFEYLHSLDLIYRDLKPENLLIDQQG~YIQVTDFGFAKRVKGRTW~~~~~~~XLCGTPEYLAPEIILSK~~~~~~GYNKAVDWWALGVLIYEMAAGYPPFFADQPIQIYEKIV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SGKVRFPSHFSSDLKDLL~~~RNLLQVDLTKRFGNLKNGVNDIKNHK 
2erk_Erk2   HLSNDHICYFLYQILRGLKYIHSANVLHRDLKPSNLLLNTTC~DLKICDFGLARVADPDHDHT~GFLXEXVATRWYRAPEIMLNS~~~~~KGYTKSIDIWSVGCILAEMLSNRPIFPGKHYLDQLNHILGILGSPSQEDLNCIINLKARNYLLSLPHKNKVPWNRLFPNADSKALDLLDKMLTFNPHKRIEVEQALAHPY 
1jwh_CKII   ~~~DYDIRFYMYEILKALDYCHSMGIMHRDVKPHNVMIDHEHRKLRLIDWGLAEFYHPGQE~~~~~YNVRVASRYFKGPELLVDY~~~~~QMYDYSLDMWSLGCMLASMIFRKEPFFHGHDNYDQLVR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IAKVLGTEDLYDYIDKYNIELDPRFNDILGRHSRKRWERFVHSE 
1ias_TGFbR  KLALSTASGLAHLHMEIVGTQGKPAIAHRDLKSKNILVKKNG~TCCIADLGLAVRHDSATDTIDIAPNHRVGTKRYMAPEVLDDSINMKHFESFKRADIYAMGLVFWEIARRCSIGGIHEDYQLP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YYDLVPSDPSVEEMR~~~KVVCEQKLRPNIPNRWQSCEALRVMA 
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30017447.m  ~~TLKEWNNVTEKKRRNTC~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
PKR.h       ~~TLTVWKKSPEKNERHTC~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
6755160.m   ~~TLAEWRNISEKKKRNTC~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
9506993.m   ~~TLAEWKNISEKKKRNTC~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
2phk_PHK    ~~HPFFQQY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1l3r_PKA    WFATTDWIAIYQRKVEAPFIPKFKGPGDTSNFDDYEEEEIRVXINEKCGKEFTEF  
2erk_Erk2   LEQYYDPSDEPIAEAPFKFDMELDDLPKEKLKELIFEETARFQPGYRS~~~~~~~  
1jwh_CKII   NQHLVSPEALDFLDKLLRYDHQSRLTAREAMEHPYFYTVVKDQARMGSS~~~~~~  
1ias_TGFbR  KIMRECWYANGAARLTALRIKKTLSQLSQQEGIKM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
 


